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• 1980 Igal genoomil on oma kindel 

koodonkasutuse signatuur

• 1981 Koodonid on kohastunud vastavalt 

tRNA varudele �translatsiooniline 

selektsioon





Koodonkasutust mõjutavad faktorid 

bakterites

1. Looduslik valik /translatsiooniline 
selektsioon

2. Mutatsiooniline eelistus juhtiva ja 
mahajääva ahela vahel on erinev (juhtiv 
ahel GT rikkam)

3. Horisontaalne geeniülekanne

! Kui ka translatsiooniline selektsioon puudub, siis koodoneelistus on siiski 

erinevates liikides varieeruv tänu mutatsioonilisele eelistusele.

!! Selektsiooni poolt eelistatud koodonid on erinevates liikides erinevad
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Kogu genoom

(U/V=)

40 kõrgelt 

ekspresseeruvat

geeni



Number of 

genes

S

1000 juhuslikult 

valitud geenide 

hulka

~1000 koodonit

S hindamine



G+C 22-72%

GC3 9-93%
S -0.88...2.65





• 30% uuritud genoomidest ei mõjuta 

translatsiooniline selektsioon 

koodonkasutust

• S on korrelatsioonis rRNA operonide ja 

tRNA geenide arvuga

• Rakusisestel parasiitidel ja 

endosümbiontidel madalad S väärtused


